Vall d'Hebron

Institut da Racarca

PLEC DE PRESCRIPCIONS TECNIQUES DEL CONTRACTE DE SERVEIS DE
SEQUENCIACIO SAGE | ANALISIS TRANSCRIPTOMIC, DESTINAT AL GRUP DE
RECERCA DE NEUROIMMUNOLOGIA CLINICA DE LA FUNDACIO HOSPITAL
UNIVERSITARI VALL HEBRON- INSTITUT DE RECERCA A ADJUDICAR MITJANGANT
PROCEDIMENT OBERT.

Cofinangat per el “Fondo Europeo de Desarrollo Regional® (FEDER). -
2012-014 SERVEIS GENOMICS

Pressupost maxim de licitacio:

El pressupost total maxim per aguesta licitacio, és de “VUITANTA MIL EUROS" (80.000°00€),
més *SETZE MIL VIIT-CENTS EUROS™ (16.800'00€) 4'1VA, &l que fa un total de "NORANTA-
=158 MILVUIT-CENTE EUROS (96.800°00€).

1. OBJECTE DE LA CONTRACTACIO.

L'objecte d'aguesta licitacio &s la prestacid de serveis de material de seqlenciacid SAGE |
analisis TRANSCRIPTOMIC, destinat al Grup de Recerca de Meuroimmunalogia Clinica de la
Fundacit Hospital Universitari Vall Hebron- Institut de Recerca, a carrec del projecte:

- Bisgueda da biomarcadores en asclerosis multiple basada en pediles deo expresion
gerica medignte wlirasecuenciacion, beca del Fonda de invesligaciin Saniaria - FIS
Ei10/02099).

Per poder-ho dur a terme, s&rd necsssari fer una seqlenciacid de 60 transcriptomes d'ésser
huma amb una cobertura minima de 50 milions de lectura en ambdds casos.

Especificacions técniques de la plataforma de seqiienciacio:

» Plataforma de seqlenciacid amb sistema S0OLID 5500
»  Sistema robust amb una precisié del 88.9 % i una poténcia de fing a 15 Ghidia.
» [isponibilitat per a utilitzar lans independents | FlowChiplane.

L'analisi bioinformatic ha d'incloure un estudi d'interpretacio funcional del conjunt de transcrits
diferencialment expressats que integra técnigues avancades de Biologia de Sistemes
juntament amb altres metodes tradicionals d'analisis com I'enriguiment funcional o métodes de
clustering per a facilitar |a interpretacid dels resultats, com:

« Analisis de qualitat de les lectures.

« Napeig de |les lectures davant un genoma de referéncia de |'espécie en estudi o
enzamblatge 'de novo’ de les lectures (en cas de no existir seglencia de referencia).

« |dentificacio de |es zones transcrites. Anotacid d'isoformes conegudes | prediccio de
gensfiscformes noves presants en la mostra (en el caso d'analisis transcriptamic).

Fundasic Hespital Universitan Wall Hebren - Insiitat de Bacerca



=« (Juantificacio de la expressic génica.

+ Analisis de 'expressio diferencial entre diferants grups de mostras.
= |dentificacio de funcions anriquidores.

» Estudis de clustering.

+ |dentificacid de xarxes de co-expressio

L'informe gue es generi haura d'incloure:

* Uninforme parsonalitzat orientat als problameas concrate de l'estudi sol licitat.

Condicions generals:
¢ Mo s'admetran subcontratacions alguna en el proces global de sequenciacio.
« L'antitat seleccionada per a desenvolupar aquestes activitats de seqUenciacio seran
poseedoras de |a qualificacié N1C.
« Disposar d'una asseguranga de risc professional per mes de 1ME,
« [Disposar d'un sistema de gestid de la qualital d'acord amb [a normativa UNE-EN IS0
8001 per a la seqienciacio d'ADN

2. DURADA DEL CONTRACTE

El periode per a |a realitzacio d aguest treball de forma aproximada es preveu que finalitzara &l
31 de desembre de 2013 pero donat que aguest projecte estara subjects a la sollicitud d'una
possible prorroga, [a data de finalitzacio sera susceptible a ser ampliada a, com a maxim la gue
sigui finalment autoritzada.

3. LLOC

L'Adjudicatan haurd de prestar el servei objecta de la present licitacié al Projecte 2012-696
PI10/02099 del Dr. Montalban, provinent del Grup de Recerca de Neurcimmunaologia Clinica
situat al Lab. N® 114, Planta primera de I'Edifici Mediterrani..

ALTRES ASPECTES A VALORAR SERA:

- L'Experigncia prévia en la prestacid de serveis similars als que as reguereixen an l'objacte
d'aguesta licitacia.

- Caldra adjuntar una relacid dels serveis que han prestat en els ditims 2 anys, expraszant al
tipus de servei, l'import i el centre on 'han dut a terme.
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B-aéceluna, a 16 de novembre de 2012,



